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Diagnostico de Sars-Cov-2 em animais, com énfase
no gato doméstico (Felis catus)

Jeane Ferreira de Andrade?, Isabelle Rodrigues de Lima Cruz?, Filipa Maria Soares de Sampaio?®,
Williana Bezerra Oliveira Pess6a‘, Metton Ribeiro Lopes e Silva®, Maria do Socorro Vieira Gadelha®

Resumo: Atualmente compreende-se 0s coronavirus como importantes agentes virais causadores de
infeccdes em animais e humanos, sendo de interesse da saude Unica. Realizou-se uma revisdo de
literatura acerca da infeccdo do SARS- CoV-2, analisando brevemente evidéncias desse agente patdgeno
em felinos domésticos, suas implicagcbes na salde Unica e as provas de diagndstico em animais.
Verificou-se que o coronavirus felino (FCoV), causador da Peritonite Infecciosa Felina, apresenta
semelhancas ao coronavirus humano (HCoV) que acarreta a infecgdo da Sindrome Respiratéria Aguda
Grave (SARS). Nesse contexto, urge a necessidade de investigar criteriosamente o patégeno Sars-CoV-
2 no intuito de compreender melhor seu ciclo biolégico.
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Diagnosis of Sars-Cov-2 in animals, with emphasis
on the domestic cat (Felis catus)

Abstract: Currently, coronaviruses are understood as important viral agents that cause infections in
animals and humans, being of unique health interest. A literature review about SARS-CoV-2 infection
was carried out, briefly analyzing evidence of this pathogen in domestic cats, its implications for unique
health and diagnostic tests in animals. It was found that the feline coronavirus (FCoV), which causes
Feline Infectious Peritonitis, has similarities to the human coronavirus (HCoV) that causes the infection
of the Severe Acute Respiratory Syndrome (SARS). In this context, there is an urgent need to carefully
investigate the pathogen Sars-CoV-2 in order to better understand its biological cycle.
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Introducéo

Em dezembro de 2019, um novo coronavirus, Sars-Cov-2, foi identificado em Wuhan,
China (WANG et al., 2020). A andlise da sequéncia do genoma mostrou que 0 SARS-CoV-2
esta mais intimamente relacionado a um coronavirus de morcego (RaTG13-2013). Embora 0s
morcegos sejam provavelmente hospedeiros reservatorios para SARS-CoV-2, a identidade de
qualquer hospedeiro intermediario que possa ter facilitado a transferéncia para humanos é
desconhecida (ZHOU et al., 2020; ANDERSEN et al., 2020; SHEN et al., 2020).

Apesar do Sars-cov-2 ser altamente adaptado para saltar de humano para humano, varias
espécies animais sao naturalmente suscetiveis ao SARS-CoV-2, incluindo animais de
estimacdo, sendo o felino o primeiro animal domeéstico a ser relatado com Sars-cov-2
(SEGALES et al., 2020; NEWMAN et al., 2020). Além disso, estudos experimentais aliados
com os poucos relatorios sobre a deteccdo de SARS-CoV-2, indicam que os felinos sdo capazes
de transmiti-lo a parceiros de contato direto (SEGALES et al., 2020; SHI et al., 2020).

O Center of Diseases Control and Preservation (CDC) e o Department of Agriculture
(USDA) recomendam que as informacgdes epidemioldgicas de animais de companhia sejam
coletadas, tendo em vista a susceptibilidade ao Sars-Cov-2, adotando a politica da satde Unica,
coordenada com veterinarios estaduais de salde publica e oficiais estaduais de satde animal
(NEWMAN et al., 2020). Nesse sentido, o presente trabalho teve por objetivo condensar
conhecimentos atuais acerca da infeccdo do SARS- CoV-2, analisando brevemente evidéncias
desse agente patdgeno em felinos domésticos, suas implicacdes epidemioldgicas e provas de

diagnostico em animais.

Metodologia

Foi realizada uma revisdo de literatura nas bases de dados on line do Public Medline
(PUBMED), Biblioteca Virtual de Saude (BVS), Scientific Electronic Library Online
(SCIELO) e Scopus Service Manager. Na busca dos dados adotou-se os descritores "diagnosis”,
"sars-cov-2" e "felines", e a expressdo booleana “and” cruzamento das palavras. Na
complementacdo das informacdes, adicionalmente fez-se uma busca na literatura cinzenta
utilizando sites governamentais, livros digitais e impressos.

Os seguintes critérios de inclusdo adotados foram: (a) artigos publicados em portugués

e inglés; (b) artigos completos e disponiveis free na integra; (c) abordavam o tema central da
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pesquisa. A analise foi utilizada usando os filtros para titulo, resumo e assunto. Cada artigo foi
lido na integra e suas informacdes foram dispostas em uma planilha, incluindo ano de
publicacéo, autores, bases de dados e revista ou jornal no qual foi publicado.

Os dados foram compilados no programa computacional Microsoft Office Word e as
informacdes analisadas correlacionando os parametros estudados. O processo de sintese dos
dados foi realizado por meio de uma analise descritiva e quantitativa dos estudos selecionados,

sendo o produto da analise apresentado de forma dissertativa.

Resultados e Discussao

A pandemia de 2020 ocasionada pelo 0 novo coronavirus SARS- CoV-2, pertencente a
subfamilia Orthocoronavirinae, foi inicialmente chamada de 2019-nCoV, em referéncia ao ano
de aparicdo dos primeiros casos, onde causou a morte de mais de 193.825 pacientes e 2,81
milhdes de infec¢bes confirmadas (KE et al., 2020; ICTV, 2020).

Pesquisas revelaram que 0 novo coronavirus € um agente patogénico de caracteristica
zoonotica cuja sua origem associa-se a morcegos (RaTG13-2013) com base em evidéncias
obtidas através do sequenciamento do genoma (ZHOU et al., 2020; ANDERSEN et al., 2020).
Por essa questdo, dados na literatura reportam a suspeita de transmissdo natural por SARS-
CoV-2 de homem para animais, como tigres de zooldgico, lebes, martas domiciliadas, cées e
gatos. Além disso, se evidencia a possibilidade de transmissdo entre animais que convivem no
mesmo ambiente, em estudos com furdes, morcegos frugivoros egipcios, hamsters sirios
dourados e gatos. (ANDERSEN et al., 2020; SIT et al., 2020; SHI et al., 2020).

Tratando-se de qualquer doenca zoonética, € necessario compreender completamente
os diversos aspectos que compdem a infeccdo, para melhor lidar com a sua ocorréncia,
proporcionando bem-estar e salde para humanos, ambiente e animais. Ressalta-se que o
coronavirus felino (FCoV), responsavel por originar a Peritonite Infecciosa Felina (PIF),
doenca fatal em aproximadamente 5-10% dos animais infectados, apresenta semelhanca ao
coronavirus humano (HCoV) (KE et al., 2020). Conforme demonstrado na reportagem de
Mallapaty (2020), gatos podem ser infectados com SARS-CoV-2 e transmiti-los a outros
individuos de sua espécie. A fim de aprimorar a salde Unica, quanto ao SARS-CoV-2, o Center
of Diseases Control and Preservation (CDC) e o Department of Agriculture (USDA)
recomendam que animais sintomaticos, em coabitacdo com pessoas confirmadas ou suspeita,
sejam testados para Covid-19 (NEWMAN et al, 2020).

Id on Line Rev. Mult. Psic. V.15, N. 56, p. 64-69, Julho/2021- ISSN 1981-1179
Edicéo eletronica em http://idonline.emnuvens.com.br/id



http://idonline.emnuvens.com.br/id

Assim como em casos de deteccdo de SARS-CoV-2 em humanos, as técnicas
moleculares como sequenciamento do genoma viral e testes PCR de transcriptase reversa
podem ser empregadas no diagndstico da infeccdo em potenciais hospedeiros (PFEFFERLE et
al., 2020). Com intuito equivalente, testes de ELISA sanduiche de antigeno duplo comercial foi
utilizado para identificar anticorpos especificos de SARS-CoV-2 em animais. Na fase inicial
deste estudo, realizou uma testagem experimental em coelhos, porcos, camundongos e furdes,
com o propdsito de avaliar a sensibilidade e a precisdo com soros SARS-CoV-2 positivos e
negativos. Posteriormente, esse kit foi utilizado em animais domeésticos, selvagens,
experimentais e em aves para detec¢do de anticorpos especificos (DENG et al., 2020).

Dessa forma, de acordo com Deng et al., o teste como o ELISA apresenta diversas
vantagens. Primeiro, o hospedeiro gera anticorpos especificos para SARS - CoV - 2 apos a
infeccdo, que podem durar mais do que a viremia. Em segundo lugar, o ELISA pode ser
realizado em um laboratério de nivel de seguranca 2 e ndo requer instalagfes de alta contencédo
depois que as amostras de soro foram inativadas a 56 ° C por 30 min. E por ultimo o ELISA de
sanduiche com antigeno duplo baseado na proteina S1 recombinante pode detectar anticorpos
IgM e IgG e néo esta limitado as espécies.

Devido a sua alta taxa de transmissibilidade, o novo coronavirus SARS-COV-2
despertou preocupacdo mundial ao ocasionar uma pandemia, atraindo a atencdo de
pesquisadores de distintas areas, no intuito de entender melhor a complexidade do agente
etiologico e as formas de diagndstico. Estudos apontaram que testes como de sequenciamento
do genoma do virus, PCR de transcriptase reversa e Elisa sdo favoraveis na detec¢do da infeccao

em animais.
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